INTERACCAO ENTRE A GENETICA
MATERNA DAS POPULACOES DE
ABELHAS E AS DOENCAS

Maria Alice Pinto

ipb INSTITUTO POLITECNICO DE BRAGANCA

Escola Superior Agraria



Biogeography
and Taxonomy
of Honeybees




). “ruttneri ‘e
- Y

g i n t e r m | S .
o sahariensis

capensis

Distribuicao natural de
Apis mellifera

30 subespécies

4 linhagens
Africana - A
Médio Oriente - O
Europa Ocidental — M
Europa Oriental = C



Fonte: De la Rua et al. (2009)
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ADN mitocondrial na Ibéria




Um dos 16 cromossomas
da abelha

CROMOSOMA
CIRCULAR
MITOCONDRIAL



ADN Mitocondrial

e Nao recombina

e Passado a descendéncia
apenas pela rainha



Amostragem em 2014 e 2015
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Analise do ADN Mitocondrial (Teste Dra |)

Extraccao de ADN Amplificacdao por PCR Digestdao do produto amplificado
regiao COI-COlII usando a enzima Dra |

Electroforese para separagao dos CoIocagéb do gel no Visualizagao do gel
fragmentos de ADN transiluminador




Haplotipos
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ADN mitocondrial
S =

v'12 haplétipos

v'Al4 é o0 mais
comum

v'C é 0 segundo
mais comum
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Distribuicao dos haploétipos
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Distribuicao das sub-linhagens e linhagens
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Sumario

A linhagem mais comum nos Acores € a Africana sendo
dominada pelo haplotipo Al14

A linhagem C ocupa o segundo lugar e esta presente em 6
das 8 ilhas

Pico, Faial e Graciosa sao as ilhas com maior frequéncia da
linhagem C

Terceira e S. Jorge sao as unicas ilhas onde nao ha linhagem C e
Santa Maria apresenta baixa frequéncia

A sub-linhagem Alll € a mais comum, sugerindo uma
origem ancestral no norte de Portugal continental

A elevada frequéncia de haplotipos C reflecte introducdes
massivas mais recentes de colonias da linhagem do leste
da Europa
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