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Distribuição natural de 
Apis mellifera

 30 subespécies

 4 linhagens

 Africana - A 

 Médio Oriente - O

 Europa Ocidental – M 

 Europa Oriental – C 



Distribuição das subespécies Europeias
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Linhagem da Europa ocidental (M)

ADN mitocondrial na Ibéria

Linhagem Africana (A)

Linhagem da Europa oriental (C)



Um dos 16 cromossomas 
da abelha



Rainha
Zângãos

ADN Mitocondrial

Obreiras e zângãos

• Não recombina

• Passado à descendência 
apenas pela rainha 



Sta.Maria
N=57

S. Miguel
N=99

Terceira
N=78

S.Jorge
N=37

Pico
N=75

Faial
N=60

Graciosa
N=21

Corvo

Flores
N=47

Amostragem em 2014 e 2015 

Total = 474 colónias/158 apiários
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Análise do ADN Mitocondrial (Teste Dra I)

Extracção de ADN Amplificação por PCR 
região COI-COII

Digestão do produto amplificado 
usando a enzima Dra I

Electroforese para separação dos 
fragmentos de ADN

Visualização do gelColocação do gel no 
transiluminador



Haplótipos

A1 A1A2 A8A2 A1A11A8 A2A16 A14A2A2 A14A16A8A16NCA39



ADN mitocondrial
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Distribuição dos haplótipos
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Sta.Maria

S. Miguel
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Distribuição das sub-linhagens e linhagens
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Sumário

 A linhagem mais comum nos Açores é a Africana sendo 
dominada pelo haplótipo A14

 A linhagem C ocupa o segundo lugar e está presente em 6 
das 8 ilhas
 Pico, Faial e Graciosa são as ilhas com maior frequência da 

linhagem C
 Terceira e S. Jorge são as únicas ilhas onde não há linhagem C e 

Santa Maria apresenta baixa frequência

 A sub-linhagem AIII é a mais comum, sugerindo uma 
origem ancestral no norte de Portugal continental 

 A elevada frequência de haplótipos C reflecte introduções 
massivas mais recentes de colónias da linhagem do leste 
da Europa
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